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DNAJB1|XLOC_011310
CITED2|XLOC_018833
RHOB|XLOC_011884
CHAC1|XLOC_007029
JUN|XLOC_001568
EGR1|XLOC_017084
CD69|XLOC_005226
ZC3H12A|XLOC_000289
KLF10|XLOC_021814
TXNIP|XLOC_000632
BTG2|XLOC_000976
TRIB1|XLOC_021440
IER5|XLOC_000910
ZFP36|XLOC_010679
DUSP2|XLOC_012850
TOB1[XLOC_009693
HSPA1B|XLOC_017939
HSPA1A|XLOC_017938
TNF|XLOC_017926
FOS|XLOC_006333
ARRDC3|XLOC_017474
RASD1|XLOC_009376
HSPA6|XLOC_000823
DUSP1|XLOC_017686
SGK1|XLOC_ 018812
LOC148696|XLOC_001014
LOC730101|XLOC_018078
TSPO2|XLOC_018012
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